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Amplified fragment of nuclear DNA 5°-3° (red letters — primer sequence, green letters — SNP
polymorphic in collection, blue letters — Kolkhida-specific SNPs)

A2019.Contig37 13624928 2411 + 14348060 - reference sequence
https://db.cngb.org/search/?q=CNP0005366
AGGTCATTCCAAACAACCCCTAAAAATTAGTACCAAACTATGGTCAGTCCGTCCTAATGTATTA
GAGGCGAAGGGGAATGATAAGGTGATACAAGA TATGAATTGAGATAAAGAATTTTTGTCCTT
AAACAATTATACTTGGAAATGTTTTCAATCATCAAAGATAGACCCAAATAATGCTTATGGTTATA
CGAAAAATTATTAAAATTGTATTTTACTCATGAATTTAGAAATTAAAAAAAATTAAAATGTAAA
TGTAAGGAAAATGAAAAAAATATATTTGTATTTCATTCAATTTCTCTCGTATTTCACTTTTCATT
TTAAATTCCTACTCTCATAATCTAAACACAAGT TACCTATTTTGAAAACAACACATTTTAATGT
ATATTATTTTTTAAAACAACAACACAAAAGTATTAACTTTTTTAGGTCTAAATTAACTTTGTGGC
AATATAAAGTTGATAATATTTTCCCAACTTGATATGCCATGTATCACTCTGATTAAGGAAGAGGA
TCAAACCAAGTGGAGGAGTTATAATCGTCTGATCTGATTAATTGCGTTAAATGCCATTAGTTTG

ACTAAGAGGATCATTGCGGTAAATGTCA

A2019 amplified fragment, Sanger

CCTAATGTATTAGGCGAAGGGGAATGATAAGGTGATACAAGATATGAATTGAGATAAAGAA
TTTTTGTCCTTAAACAATTATACTTGGAAATGTTTTCAATCATCAAAGATAGACCCAAATAAT
GCTTATGGTTATACGAAAAATTATTAAAATTGTATTTTACTCATGAATTTAGAAATTAAAAA
AAATTAAAATGTAAATGTAAGGAAAATGAAAAAAATATATTTGTATTTCATTCAATTTCTCT
CGTATTTCACTTTTCATTTTAAATTCCTACTCTCATAATCTAAACACAAGTTACCTATTTTGAA
AACAACACATTTTAATGTATATTATTTTTTAAAACAACAACACAAAAGTATTAACTTTTTTAG
GTCTAAATTAACTTTGTGGCAATATAAAGTTGATAATATTTTCCCAACTTGATATGCCATGTA
TCACTCTGATTAAGGAAGAGGATCAAACCAAGTGGAGGAGTTATAATCGTCTGATCTGATTA
ATTGCGTTAAATGCCATTAGTTTGACTAAGAGGATCATTGCGGTAA

Kolkhida.Contig6 1794592 2446 + 3298928 - reference sequence
https://db.cngb.org/search/?g=CNP0005366

ATTTATTTTCAATGCATATTAAGAATTAGTACCAAACTATGGTCAGTCCGTCCTAATGTATTAGA
GGCGAAGGGGAATGATAAGGTGATACAAGA TATGAATTGAGATAAAGAATTTTTGTCCTTAA
ACAATTATACTTGGAAATGTTTTCAATCATCAAAGATAGACCCAAATAATGCTTATGGTTATACG
AAAAATTATTAAAATTTTATTTTACTCATGAATTTAGAAATTAAAAAAAAATTAAAATGTAAATG
TAAGGAAAATGAAAAAAATATATTTGTATTTCATTCAATTTCTCTCATATTTCACTTTTCATTTTA
AATTCCTACTCTCATAATCTAAACACAAGTCACCTATTTTGAAACCAACACATTTTAATGTATAT
TATTTTTTAAAACAACAACACAAAAGTATTAACTTTTTTAGGTCTAAATTAACTTTGTGGCAAT
ATAAAGTTGATAATATTTTCCCAACTTGATATGCCATGTATCACTCTGATTAAGGAAGAGGATCA



https://db.cngb.org/search/?q=CNP0005366
https://db.cngb.org/search/?q=CNP0005366
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AACCAAGTGGAGGAGTTATAATCGTCTGATCTGATTAATTGCGTTAAATGCCATTAGTTTGACG
AAGAGGATCATTGCGTTAAATGTCA

cv. Kolkhida amplified fragment Sanger

CCTAATGTATTAGGCGAAGGGGAATGATAAGGTGATACAAGATATGAATTGAGATAAAGAATTT
TTGTCCTTAAACAATTATACTTGGAAATGTTTTCAATCATCAAAGATAGACCCAAATAATGCTTA
TGGTTATACGAAAAATTATTAAAATT TTATTTTACTCATGAATTTAGAAATTAAAAAAAATTAAA
ATGTAAATGTAAGGAAAATGAAAAAAATATATTTGTATTTCATTCAATTTCTCTCATATTTCACT
TTTCATTTTAAATTCCTACTCTCATAATCTAAACACAAGTCACCTATTTTGAAACCAACACATT
TTAATGTATATTATTTTTTAAAACAACAACACAAAAGTATTAACTTTTTTAGGTCTAAATTAACT
TTGTGGCAATATAAAGTTGATAATATTTTCCCAACTTGATATGCCATGTATCACTCTGATTAAGG
AAGAGGATCAAACCAAGTGGAGGAGTTATAATCGTCTGATCTGATTAATTGCGTTAAATGCCAT

TAGTTTGACGAAGAGGATCATTGCGTTAA

Reference sequence of amplified fragment of chloroplast DNA 5°-3’ (red letters — primer

sequences), fragment of 834 nn

(Li, L., Hu, Y., He, M. et al. Comparative chloroplast genomes: insights into the evolution of the
chloroplast genome of Camellia sinensis and the phylogeny of Camellia. BMC Genomics 22, 138
(2021). https://doi.org/10.1186/s12864-021-07427-2))

TCCTGAACCACTAGACGATGGGGGCATACTTGCCCGACCGCCATCATACTATGATCATAG
TATGAACAGTTTTTTGAAATTGTCAATATAATGGAATGGTATGATTAGACCCAAGGTCTC
TTTCCATTTTTCAGAATTTCATAATTTTTTTTTATTCGTTATTCATGAATTATTCATTATAAT
CGCCATTCATTCTATTTCTATTATATATCTATATTAAATAGATAGATATAGAAATCTATTATT
TTCTAATTTAATAGAATAATAAAAAAAAAAAAAAATAGAAATAGTACGAAAGATAGAATTC
CTTCCGGGAGCGATTTGTCCATCAGAAAAGAAAAAGAAAGGGGGTTAAATTCCATTTCT
TCCACTTTCATTCATTGTTAAGATATGCCTATCTCTATCTCACACTAAGCTAGGAGATTAA
CAAACGATAAAGCCGGAAAAGGGGATCAAGAAGTTAGCGAAAATTGTTTTTCTCTAATA
ATAATTTAGTTCCGGGGACAAGTAGAATCCACGATTCGATAAAATAGTTTGAATCTATGT
TGAATTGGTAGGTGTACATGGATCAAAAAAGTGAATTTCGTTCTGATTAAAGTCAATAAA
AAAAAAAAAGCAATTAGGGTCGGCTTTGAAACAATTCATTTCAGTTTTCTAGACTTGCTA
GGTAAATCCATTTTCTATTCAAGAATGAGCTACTAATTAGCCACTATGAGTATACTGCATG
TACTTATGTATATAATATATGTACATATATCTATTTTATCCACATAGTGATTCATTCAAGAAT
TGAATCAAATAGGCCCTTTTAACTCAGTGGTAGAGTAACGCCAT

OBTAINED SEQUENCE - SANGER sequencing (InDel polymorphisms are in green, SNP - blue)


https://doi.org/10.1186/s12864-021-07427-2
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A2019

AAAAAAAAAAAAATAGAAATAGTACGAAAGATAGAATTCCTTCCGGGAGCGATTTGTCCATC
AGAAAAGAAAAAGAAAGGGGGTTAAATTCCATTTCTTCCACTTTCATTCATTGTTAAGATATG
CCTATCTCTATCTCACACTAAGCTAGGAGATTAACAAACGATAAAGCCGGAAAAGGGGATCAA
GAAGTTAGCGAAAATTGTTTTTCTCTAATAATAATTTAGTTCCGGGGACAAGTAGAATCCMCG
ATTCGATAAAATAGTTTGAATCTATGTTGAATTGGTAGGTGTACATGGATCAAAAAAGTGAATT

TCGTTCTGATTAAAGTCAATAAAAAAAAAA-

GCAATTAGGGTCGGCTTTGAAACAATTCATTTCAGTTTTCTAGACTTGCTAGGTAAATCCATTT
TCTATTCAAGAATGAGCTACTAATTAGCCACTATGAGTATACTGCATGTACTTATGTATATAATAT
ATGTACATATATCTATTTTATCCACATA

Kolkhida

AAAAAAAAAAAAATAGAAATAGTACGAAAGATAGAATTCCTTCCGGGAGCGATTTGTCCATC
AGAAAAGAA------
AGGGGGTTAAATTCCATTTCTTCCACTTTCATTCATTGTTAAGATATGCCTATCTCTATCTCACA
CTAAGCTAGGAGATTAACAAACGATAAAGCCGGAAAAGGGGATCAAGAAGTTAGCGAAAATT
GTTTTTCTCTAATAATAATTTAGTTCCGGGGACAAGTAGAATCCMCGATTCGATAAAATAGTTT
GAATCTATGTTGAATTGGTAGGTGTACATGGATCAAAAAAGTGAATTTCGTTCTGATTAAAGTC
AATAAAAAAAAAA-
GCAATTAGGGTCGGCTTTGAAACAATTCATTTCAGTTTTCTAGACTTGCTAGGTAAATCCATTT
TCTATTCAAGAATGAGCTACTAATTAGCCACTATGAGTATACTGCATGTACTTATGTATATAATAT
ATGTACATATATCTATTTTATCCACATA



