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Ïðîâåäåíû ãåíåòè÷åñêèå èññëåäîâàíèÿ êàáàíîâ (n = 89) ïî äåñÿòè ÄÍÊ-ìàðêåðàì — 
RYR1, ESR, FSHB, NCOA1, BF, MUÑ4, IGF2, MC4R, POU1F1, ECRF18/FUT1. Îòíåñåíèå èññëå-
äóåìûõ îñîáåé ê ðàçëè÷íûì òåððèòîðèàëüíûì êëàñòåðàì áûëî âûïîëíåíî íà îñíîâàíèè ðàñ÷åòà 
êîýôôèöèåíòà ïîäîáèÿ (Q) ïðè k = 2. Ñðåäíåå çíà÷åíèå Q ó æèâîòíûõ, îáèòàþùèõ â åâðîïåé-
ñêîé ÷àñòè è â Çàïàäíîé Ñèáèðè, ñîñòàâèëî 0,984±0,005, ó îñîáåé èç Èðêóòñêîé îáëàñòè è Õà-
áàðîâñêîãî êðàÿ — 0,994±0,001. Ïÿòü ÄÍÊ-ìàðêåðîâ (RYR1, ESR, MUC4, IGF2, ECRF18/FUT1) 
îêàçàëèñü ìîíîìîðôíûìè â îáîèõ òåððèòîðèàëüíûõ êëàñòåðàõ. Óñòàíîâëåíû íåçíà÷èòåëüíûå 
ðàçëè÷èÿ â ÷àñòîòå àëëåëåé ìåæäó îñîáÿìè, âõîäÿùèìè â óñëîâíî çàïàäíûé è âîñòî÷íûé êëàñòå-
ðû, ïî ÄÍÊ-ìàðêåðàì FSHB (pA ðàâíî ñîîòâåòñòâåííî 0,462 è 0,250), BF (pA — 0,020 è 0,143), 
MC4R (pA —0,013 è 0,000) è POU1F1 (pC — 0,000 è 0,111). Äîñòîâåðíûå ðàçëè÷èÿ ìåæäó èññëå-
äóåìûìè ãðóïïàìè îòìå÷åíû ïî ÷àñòîòàì àëëåëåé NCOA1: pA1 — 0,938 ó êàáàíîâ, îòíåñåííûõ ê 
óñëîâíî çàïàäíîìó êëàñòåðó, è pA1 = 0,000 — ê âîñòî÷íîìó. 
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Êàáàí — øèðîêî ðàñïðîñòðàíåííûé ïðåäñòàâèòåëü äèêîé ôàóíû. 
Íà îñíîâàíèè ôåíîòèïè÷åñêèõ ðàçëè÷èé âèä Sus scrofa L., 1758 áûë ðàçäå-
ëåí íà ÷åòûðå ðàñû (çàïàäíóþ, âîñòî÷íóþ, èíäèéñêóþ è èíäîíåçèéñêóþ), 
êîòîðûå, â ñâîþ î÷åðåäü, âêëþ÷àþò 16 (1), à ïî íåêîòîðûì äàííûì, îêîëî 
27 ïîäâèäîâ (2, 3). 

Â Ðîññèè, ïî ìàòåðèàëàì À.À. Äàíèëêèíà (4), îáèòàåò ïÿòü ïîäâè-
äîâ êàáàíà: öåíòðàëüíî-åâðîïåéñêèé (S. s. scrofa L., 1758), êàâêàçñêèé (S. s. 
attila Thorn, 1912), ñèáèðñêèé (S. s. sibiricus Staffe, 1922), ñðåäíåàçèàòñêèé 
(S. s. nigripes Blanf, 1875), óññóðèéñêèé (S. s. ussuricus Heude, 1888). ×åòêèõ 
ãðàíèö ìåæäó âûøåíàçâàííûìè ïîäâèäàìè íå ñóùåñòâóåò, ÷òî ñâÿçàíî ñ 
åñòåñòâåííûì ðàññåëåíèåì æèâîòíûõ, ñåçîííûìè êî÷åâêàìè, îáóñëîâëåí-
íûìè êîðìîâûìè ðåñóðñàìè, ïàâîäêàìè, äèíàìèêîé âûñîòû ñíåãîâîãî 
ïîêðîâà, âûñîòíûìè ìèãðàöèÿìè è ò.ä. Îäèí èç âàæíåéøèõ ôàêòîðîâ èç-
ìåíåíèÿ ãåíåòè÷åñêîé ñòðóêòóðû ïîäâèäîâ — ðàáîòû ïî àêêëèìàòèçàöèè. 
Íàïðèìåð, ñ÷èòàëîñü, ÷òî óññóðèéñêèé ïîäâèä íàèáîëåå êðóïíûé, â ðåçóëü-
òàòå åãî ïûòàëèñü ðàññåëÿòü â åâðîïåéñêîé ÷àñòè Ðîññèè, â ÷àñòíîñòè çà-
âîçèëè â çàïîâåäíî-îõîòíè÷üå õîçÿéñòâî «Çàâèäîâî» (Òâåðñêàÿ îáë.) (5, 6). 
Ïîäîáíàÿ ïðàêòèêà èìååò ìåñòî è â íàñòîÿùåå âðåìÿ. 

Â ïîñëåäíèå ãîäû àêòèâíî âåäóòñÿ ðàáîòû ïî èçó÷åíèþ ãåíåòè÷å-
ñêîãî ðàçíîîáðàçèÿ ïîïóëÿöèé äèêèõ ñâèíåé, â òîì ÷èñëå íà òåððèòîðèè 
Ðîññèéñêîé Ôåäåðàöèè (7-9), è óêàçàííîå íàïðàâëåíèå èññëåäîâàíèé âû-
çûâàåò êàê íàó÷íûé, òàê è ïðàêòè÷åñêèé èíòåðåñ. 

                                           
∗ Ðàáîòà âûïîëíåíà ïðè ôèíàíñîâîé ïîääåðæêå Ìèíèñòåðñòâà îáðàçîâàíèÿ è íàóêè ÐÔ, øèôð 2012-1.4-

12-000-1016-008 è 2012-1.4-12-000-1001-010. Â ïðîâåäåíèè èññëåäîâàíèé èñïîëüçîâàíî îáîðóäîâàíèå 
ÖÊÏ «Áèîðåñóðñû è áèîèíæåíåðèÿ ñåëüñêîõîçÿéñòâåííûõ æèâîòíûõ» ÃÍÓ ÂÈÆ Ðîññåëüõîçàêàäåìèè. 
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Ðàçâèòèå ìîëåêóëÿðíîé ãåíåòèêè îòêðûâàåò íîâûå âîçìîæíîñòè â 
õàðàêòåðèñòèêå ãðóïï æèâîòíûõ è èõ ãåíåòè÷åñêîé äèôôåðåíöèàöèè. Îä-
íî èç íàïðàâëåíèé ïðè èññëåäîâàíèè ïîïóëÿöèé êàáàíîâ çàêëþ÷àåòñÿ â 
îöåíêå ñòåïåíè èíòðîãðåññèè äîìàøíåé ñâèíüè âñëåäñòâèå ñëó÷àéíîé 
ãèáðèäèçàöèè. Ñ ýòîé öåëüþ ïðèìåíÿþòñÿ ðàçëè÷íûå òèïû ÄÍÊ-ìàðêå-
ðîâ: ìòÄÍÊ (10), ìèêðîñàòåëëèòû (11), SNP-ìàðêåðû (12, 13), ÄÍÊ-ìàð-
êåðû, àññîöèèðîâàííûå ñ ëîêóñàìè êîëè÷åñòâåííûõ ïðèçíàêîâ (14). Êàê 
äîêàçàòåëüñòâî íàëè÷èÿ äîìàøíèõ ñâèíåé ñðåäè ïðåäêîâ êàáàíîâ ïî ìàòå-
ðèíñêîé ëèíèè ìîæíî ðàññìàòðèâàòü ïðèñóòñòâèå àçèàòñêîãî ãàïëîòèïà 
(À) ìòÄÍÊ, âñòðå÷àþùåãîñÿ â ïîðîäàõ äîìàøíèõ ñâèíåé ñ ÷àñòîòîé 29 % 
(10), âñëåäñòâèå èñòîðè÷åñêîé èíòðîãðåññèè â XVII-XIX â.â. îò êèòàé-
ñêèõ ñâèíåé (15), â òî âðåìÿ êàê ó «÷èñòûõ» ïîïóëÿöèé åâðîïåéñêîãî êà-
áàíà ïðîÿâëÿþòñÿ òîëüêî ãàïëîòèïû E1 è E2. Â êà÷åñòâå îäíîãî èç êðèòå-
ðèåâ èíòðîãðåññèè äîìàøíèõ ñâèíåé â ïîïóëÿöèè êàáàíà òàêæå èñïîëü-
çóþò ÷àñòîòó ãåíîâ, àññîöèèðîâàííûõ ñ ëîêóñàìè êîëè÷åñòâåííûõ ïðèçíà-
êîâ (QTL). A. Ojeda ñ ñîàâò. (14) óñòàíîâèëè, ÷òî ÷àñòîòà àëëåëÿ Q ïî 
IGF2 (ìóòàöèÿ G3072A), àññîöèèðîâàííîãî ñ óñèëåííûì ðîñòîì ìûøå÷-
íîé òêàíè è ìÿñíîñòüþ, â çàâîäñêèõ ïîðîäàõ ñâèíåé ñîñòàâëÿåò 86 %, â 
ëîêàëüíûõ — 3 % è îòñóòñòâóåò ó 120 ïðîòåñòèðîâàííûõ åâðîïåéñêèõ êà-
áàíîâ. Y. Kuril ñ ñîàâò. (16) îõàðàêòåðèçîâàëè ïîëèìîðôèçì ãåíîâ RYR1, 
LEP, GH, MYOG, MYF5 è GDF8 â ïîïóëÿöèè êàáàíîâ, îáèòàþùåé íà ñåâå-
ðî-âîñòîêå Ïîëüøè. Åñëè ãåíû RYR1, LEP è MYF5 îêàçàëèñü ìîíîìîðô-
íûìè, òî äëÿ MYOG, GH è GDF8 îáíàðóæèëè ïîëèìîðôèçì ñ ÷àñòîòîé 
âàðèàíòîâ ñîîòâåòñòâåííî 0,42 (àëëåëü À) è 0,58 (àëëåëü Â), 0,56 (àëëåëü 
«+») è 0,44 (àëëåëü «−»), 0,63 (àëëåëü Ñ) è 0,37 (àëëåëü Ò). Ïîêàçàíî, ÷òî â 
àçèàòñêîé è åâðîïåéñêîé ïîïóëÿöèÿõ ñåãðåãèðóþò ðàçíûå àëëåëè MC1R, 
îáóñëîâëèâàþùèå îêðàñ è îòâåòñòâåííûå çà ðàçëè÷èÿ ïî öâåòó øêóðû ìåæ-
äó êàáàíàìè è äîìàøíèìè ñâèíüÿìè (6), ÷òî áûëî ïîëîæåíî â îñíîâó ïðè 
èçó÷åíèè èíòðîãðåññèè â ãðå÷åñêîé ïîïóëÿöèè (7). 

Öåëü íàñòîÿùèõ èññëåäîâàíèé çàêëþ÷àëàñü â õàðàêòåðèñòèêå ïî-
ëèìîðôèçìà ãåíîâ, àññîöèèðîâàííûõ ñ QTL, ó ðàçíûõ ãðóïï êàáàíîâ, îáè-
òàþùèõ íà òåððèòîðèè Ðîññèè. 

Ìåòîäèêà. Áèîëîãè÷åñêèì ìàòåðèàëîì äëÿ èññëåäîâàíèé ñëóæè-
ëè îáðàçöû ìûøå÷íîé òêàíè äèêèõ ñâèíåé, îáèòàþùèõ íà òåððèòîðèè 
Ðîññèè (n = 89), îòîáðàííûå â Àðõàíãåëüñêîé îáëàñòè (n = 3), Áàøêè-
ðèè (n = 3), Âëàäèìèðñêîé (n = 3), Âîëãîãðàäñêîé (n = 5), Âîëîãîäñêîé 
(n = 2), Èâàíîâñêîé (n = 3), Èðêóòñêîé (n = 2), Êàëèíèíãðàäñêîé (n = 3), 
Êèðîâñêîé (n = 8) îáëàñòÿõ, â Ðåñïóáëèêå Êîìè (n = 1), Êðàñíîäàðñêîì 
êðàå (n = 1), Êóðãàíñêîé (n = 3), Êóðñêîé (n = 3), Ëåíèíãðàäñêîé îá-
ëàñòÿõ (n = 8), â Ðåñïóáëèêå Ìàðèé-Ýë (n = 3), Íèæåãîðîäñêîé (n = 4), 
Îìñêîé (n = 3), Îðåíáóðãñêîé (n = 3), Ïåíçåíñêîé (n = 3), Ñàðàòîâñêîé 
(n = 1), Ñâåðäëîâñêîé (n = 3), Ñìîëåíñêîé (n = 3), Òàìáîâñêîé îáëàñòÿõ 
(n = 4), â Ðåñïóáëèêå Òàòàðñòàí (n = 1), Òâåðñêîé îáëàñòè (n = 3), â Óä-
ìóðòñêîé Ðåñïóáëèêå (n = 2), Õàáàðîâñêîì êðàå (n = 7) è â ×óâàøñêîé 
Ðåñïóáëèêå (n = 1). 

Âûäåëåíèå ÄÍÊ ïðîâîäèëè íà êîëîíêàõ Nexttec è ñ èñïîëüçîâàíè-
åì íàáîðà ðåàãåíòîâ äëÿ âûäåëåíèÿ ÄÍÊ DIAtomTM DNA Prep100 (ÎÎÎ 
«Êîìïàíèÿ «Áèîêîì», Ðîññèÿ) â ñîîòâåòñòâèè ñ ðåêîìåíäàöèÿìè ôèðìû-
èçãîòîâèòåëÿ.  

Ïðèíàäëåæíîñòü èññëåäóåìûõ æèâîòíûõ ê ãåíåòè÷åñêè äèôôåðåí-
öèðîâàííûì êëàñòåðàì îïðåäåëÿëè íà îñíîâàíèè àíàëèçà 12 ìèêðîñàòåë-
ëèòîâ (17) ñ ïîñëåäóþùèì àíàëèçîì êëàñòåðíîé ñòðóêòóðû èññëåäóåìîé 
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âûáîðêè ïî ìåòîäó J.K. Pritchard ñ ñîàâò. (18). Îáðàáîòêó äàííûõ ïðîâî-
äèëè ñ èñïîëüçîâàíèåì ïðîãðàììíîãî îáåñïå÷åíèÿ Structure (v. 2.3.1) áåç 
ââåäåíèÿ ïðåäâàðèòåëüíîé èíôîðìàöèè î ïîïóëÿöèîííîé ïðèíàäëåæíî-
ñòè îñîáåé äëÿ ÷èñëà ïîïóëÿöèé (K-êëàñòåðîâ), ðàâíîãî 2. Â êà÷åñòâå 
ÄÍÊ-ìàðêåðîâ QTL èñïîëüçîâàëè ãåíû ðèàíîäèíîâîãî ðåöåïòîðà (RYR1), 
ýñòðîãåíîâîãî ðåöåïòîðà (ESR), β-ñóáúåäèíèöû ôîëëèêóëîñòèìóëèðóþùå-
ãî ãîðìîíà (FSHB), êîàêòèâàòîðà ñòåðîèäíûõ ãîðìîíîâ (NCOA1), ïðîïåð-
äèíà (BF), ìóöèíà 4 (MUÑ4), èíñóëèíîïîäîáíîãî ôàêòîðà ðîñòà 2 (IGF2), 
ðåöåïòîðà ìåëàíîêîðòèíà 4 (MC4R), ãèïîôèçàðíîãî òðàíñêðèïöèîííîãî 
ôàêòîðà (POU1F1), ðåöåïòîðà Escherichia coli (ECRF18/FUT1). Ïðè îïðåäå-
ëåíèè ïîëèìîðôèçìà ïî ïåðå÷èñëåííûì ãåíàì ïðèìåíÿëè ìåòîäèêè, ðàç-
ðàáîòàííûå â Öåíòðå áèîòåõíîëîãèè è ìîëåêóëÿðíîé äèàãíîñòèêè (Âñåðîñ-
ñèéñêèé ÍÈÈ æèâîòíîâîäñòâà). 

Èíôîðìàöèþ îá àëëåëÿõ êàæäîãî æèâîòíîãî ñóììèðîâàëè â ýëåê-
òðîííîé òàáëèöå Microsoft Excel. Ïîëó÷åííàÿ ìàòðèöà ãåíîòèïîâ ñëóæèëà 
îñíîâîé äëÿ ñòàòèñòè÷åñêîé îáðàáîòêè ðåçóëüòàòîâ, êîòîðóþ îñóùåñòâëÿëè 
ïî ñòàíäàðòíûì ìåòîäèêàì (19, 20).  

Ðåçóëüòàòû. Äàííûå àíàëèçà ãåíåòè÷åñêîé ñòðóêòóðû èññëåäóåìîé 
âûáîðêè êàáàíîâ ïðè k = 2 (ðèñ. 1) âûÿâèëè ÷åòêóþ ãåíåòè÷åñêóþ äèôôå-
ðåíöèàöèþ, îáóñëîâëèâàþùóþ ôîðìèðîâàíèå äâóõ êëàñòåðîâ: óñëîâíî çà-
ïàäíîãî (äàëåå ïåðâûé) è âîñòî÷íîãî (âòîðîé). Ïåðâûé âêëþ÷àåò â ñåáÿ 
æèâîòíûõ èç Öåíòðàëüíîé Ðîññèè, Êàâêàçà, Óðàëà è Çàïàäíîé Ñèáèðè, 
âòîðîé — èç Õàáàðîâñêîãî êðàÿ è Èðêóòñêîé îáëàñòè.  
 

Ðèñ. 1. Ãåíåòè÷åñêàÿ ñòðóêòóðà èçó÷àåìîé âûáîðêè äèêîãî êàáàíà (Sus scrofa L., 1758) ïî 10 
ÄÍÊ-ìàðêåðàì QTL: 1-3 — îñîáè èç Àðõàíãåëüñêîé îáëàñòè, 4-6 — èç Áàøêèðèè, 7-9 —
Âëàäèìèðñêîé îáëàñòè, 10-14 — Âîëãîãðàäñêîé îáëàñòè, 15-16 — Âîëîãîäñêîé îáëàñòè, 17-
19 — Èâàíîâñêîé îáëàñòè, 20-22 — Êàëèíèíãðàäñêîé îáëàñòè, 23-30 — Êèðîâñêîé îáëàñòè, 
31 — Ðåñïóáëèêè Êîìè, 32 — Êðàñíîäàðñêîãî êðàÿ, 33-35 — Êóðãàíñêîé îáëàñòè, 36-38 —
Êóðñêîé îáëàñòè, 39-46 — Ëåíèíãðàäñêîé îáëàñòè, 47-49 — Ðåñïóáëèêè Ìàðèé-Ýë, 50-53 —
Íèæåãîðîäñêîé îáëàñòè, 54-56 — Îìñêîé îáëàñòè, 57-59 — Îðåíáóðãñêîé îáëàñòè, 60-62 —
Ïåíçåíñêîé îáëàñòè, 63 — Ñàðàòîâñêîé îáëàñòè, 64-66 — Ñâåðäëîâñêîé îáëàñòè, 67-69 —
Ñìîëåíñêîé îáëàñòè, 70-73 — Òàìáîâñêîé îáëàñòè, 74 — Òàòàðñòàíà, 75-77 — Òâåðñêîé îá-
ëàñòè, 78-79 — Óäìóðòèè, 80 — ×óâàøèè, 81-82 — Èðêóòñêîé îáëàñòè, 83-89 — Õàáàðîâñêî-
ãî êðàÿ; à — Q1, á — Q2. Ðàñ÷åòû âûïîëíåíû ïî ìåòîäó J.K. Pritchard ñ ñîàâò. (18) äëÿ k = 2.
Îïèñàíèå ìàðêåðîâ ñì. â ðàçäåëå «Ìåòîäèêà». 

 

Ñðåäíåå çíà÷åíèå êîýôôèöèåíòà ïîäîáèÿ (Q) ó îñîáåé, îáèòàþùèõ 
íà åâðîïåéñêîé òåððèòîðèè è â Çàïàäíîé Ñèáèðè, â ïåðâîì êëàñòåðå ñî-
ñòàâèëî Q1 = 0,984±0,005 ñ èíäèâèäóàëüíûìè âàðèàöèÿìè îò 0,679 äî 
0,998, ïðè ýòîì ó 78 èç 80 èññëåäîâàííûõ æèâîòíûõ çíà÷åíèÿ Q1 îêàçà-
ëèñü âûøå 0,900 è ëèøü ó äâóõ îñîáåé èç Ðåñïóáëèêè Ìàðèé-Ýë è Áàø-
êèðèè ñîñòàâèëè ñîîòâåòñòâåííî 0,679 è 0,855, ÷òî ïîçâîëÿåò ïðåäïîëàãàòü 
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ó íèõ èíòðîãðåññèþ îò ïðåäêîâ èç âòîðîãî êëàñòåðà. Ñðåäíåå çíà÷åíèå Q 
ó æèâîòíûõ, êîòîðûå îáèòàëè íà òåððèòîðèè Èðêóòñêîé îáëàñòè è Õàáà-
ðîâñêîãî êðàÿ, âî âòîðîì êëàñòåðå ñîñòàâèëî Q2 = 0,994±0,001 ñ âàðèà-
öèÿìè îò 0,989 äî 0,997. Òàêèì îáðàçîì, ïîëó÷åííûå äàííûå ïîçâîëÿþò 
ñäåëàòü âûâîä î äîñòîâåðíûõ ãåíåòè÷åñêèõ ðàçëè÷èÿõ èçó÷àåìûõ îñîáåé, 
îòíåñåííûõ ê óñëîâíî çàïàäíîìó è âîñòî÷íîìó êëàñòåðàì. 

Ðàñïðåäåëåíèå ãåíîòèïîâ ïî ÄÍÊ-ìàðêåðàì QTL â èçó÷àåìîé âûáîðêå êàáà-
íîâ (Sus scrofa L., 1758) 

Ãåíîòèï, êëàñòåð ×àñòîòà ãåíîòèïà, % 
Ï î  ì à ð ê å ð ó  RYR1 

Ãåíîòèï  NN Nn nn 
â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  ESR 
Ãåíîòèï  ÀÀ ÀÂ ÂÂ 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  FSHB 
Ãåíîòèï  ÀÀ ÀÂ ÂÂ 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 32,9 26,6 40,5 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 0,0 50,0 50,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  NCOA1 
Ãåíîòèï  A1A1 A1A2 A2A2 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 87,5 12,5 0,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 0,0 0,0 100,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  BF 
Ãåíîòèï  ÀÀ ÀÂ ÂÂ 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 1,4 1,4 97,3 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 0,0 28,6 71,4 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  MUC4 
Ãåíîòèï  CC CG GG 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  IGF2 
Ãåíîòèï QQ Qq qq 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 100,0 0,0 0,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  MC4R 
Ãåíîòèï AA AG GG 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 0,0 2,5 97,5 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 0,0 0,0 100,0 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  POU1F1 
Ãåíîòèï CC CD DD 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 0,0 0,0 100,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 0,0 22,2 77,8 

Ï î  ì à ð ê å ð ó  ECRF18/FUT1 
Ãåíîòèï AA AG GG 

â óñëîâíî çàïàäíîì êëàñòåðå 0,0 0,0 100,0 
â âîñòî÷íîì êëàñòåðå 0,0 0,0 100,0 

 

Ìû ñðàâíèëè ÷àñòîòó ãåíîòèïîâ è àëëåëåé ïî ÄÍÊ-ìàðêåðàì ó 
ïðîòåñòèðîâàííûõ æèâîòíûõ (òàáë., ðèñ. 2). Èç 10 èññëåäîâàííûõ ÄÍÊ-
ìàðêåðîâ ïÿòü (RYR1, ESR, MUC4, IGF2, ECRF18/FUT1) îêàçàëèñü ìîíî-
ìîðôíûìè â îáîèõ òåððèòîðèàëüíûõ êëàñòåðàõ. Ýòî ïîçâîëÿåò ïðåäïîëà-
ãàòü, ÷òî ìóòàöèè, îáóñëîâëèâàþùèå ïîëèìîðôèçì óêàçàííûõ ãåíîâ, ïðî-
èçîøëè ïîñëå îäîìàøíèâàíèÿ ñâèíåé. Íåçíà÷èòåëüíûå ðàçëè÷èÿ â ÷àñòîòå 
àëëåëåé ÄÍÊ-ìàðêåðîâ ìåæäó ãðóïïàìè îñîáåé, âõîäÿùèìè â óñëîâíî 
çàïàäíûé è âîñòî÷íûé êëàñòåðû, íàáëþäàëèñü ïî FSHB (pA — ñîîòâåòñò-
âåííî 0,462 è 0,250), BF (pA — 0,020 è 0,143), MC4R (pA — 0,013 è 0,000) è 
POU1F1 (pC — 0,000 è 0,111).  

Äîñòîâåðíûå ðàçëè÷èÿ ìåæäó èññëåäóåìûìè òåððèòîðèàëüíûìè ãðóï-
ïàìè îòìå÷àëèñü ïî ÷àñòîòå àëëåëåé NCOA1: â ïåðâîì êëàñòåðå pA1 = 0,938, 
âî âòîðîì êëàñòåðå pA1 = 0,000. Ïðèñóòñòâèå àëëåëÿ À2 NCOA1 â óñëîâíî 
çàïàäíîì êëàñòåðå êàáàíîâ ìîæíî ðàññìàòðèâàòü êàê ñëåäñòâèå èíòðîãðåñ-



 81

ñèè îò êèòàéñêèõ ñâèíåé â XVII-XIX â.â. (15). Â òî æå âðåìÿ ðàñïðîñòðà-
íåíèå àëëåëÿ A2 ñðåäè äîìàøíèõ ñâèíåé ñ ÷àñòîòîé îò 0,722 äî 1,000 (21) 
îçíà÷àåò, ÷òî íåëüçÿ èñêëþ÷àòü åãî èíòðîäóêöèþ â ðåçóëüòàòå ãèáðèäèçà-
öèè ñ äîìàøíèìè ñâèíüÿìè.  

 

Ðèñ. 2. Ðàñïðåäåëåíèå àëëåëåé ÄÍÊ-ìàðêåðîâ QTL ó êàáàíà (Sus scrofa L., 1758) â çàïàäíîì 
(Ç) è âîñòî÷íîì (Â) òåððèòîðèàëüíûõ êëàñòåðàõ: à è á — ñîîòâåòñòâåííî àëëåëè 1 è 2. Àëëåëü 
1 — N ïî RYR1, A ïî ESR, A ïî FSHB, A1 ïî NCOA1, A ïî BF, C ïî MUÑ4, Q ïî IGF2, A ïî 
MC4R, C ïî POU1F1, A ïî ECRF18/FUT1; àëëåëü 2 — n ïî RYR1, B ïî ESR, B ïî FSHB, A2 ïî 
NCOA1, B ïî BF, G ïî MUÑ4, q ïî IGF2, G ïî MC4R, D ïî POU1F1, G ïî ECRF18/FUT1. 

 

Èòàê, èçó÷åííûå òåððèòîðèàëüíûå ãðóïïû êàáàíà Sus scrofa äèô-
ôåðåíöèðîâàíû íå òîëüêî ïî àíîíèìíûì ÄÍÊ-ìàðêåðàì, íî è ïî íåêî-
òîðûì ãåíàì, àññîöèèðîâàííûì ñ ëîêóñàìè êîëè÷åñòâåííûõ ïðèçíàêîâ ó 
ñâèíåé.  
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S u m m a r y  
 

The genetic studies of wild boar (Sus scrofa L., 1758) (n = 89) inhabited in Russia using 
ten DNA markers RYR1, ESR, FSHB, NCOA1, BF, MUÑ4, IGF2, MC4R, POU1F1, ECRF18/FUT1 
were carried out. The assignment of individuals to different territorial clusters was performed based 
on similarity coefficient (Q) calculation for k = 2. The average Q values in individuals inhabited on 
European part and in East Siberian was 0.984±0.005 and in Irkutsk region and Khabarovsk Kraj was 
0.994±0.001. Five DNA markers (RYR1, ESR, MUC4, IGF2, ECRF18/FUT1) were monomorphic in 
both of territorial clusters. The non-significant differences in allele frequencies of FSHB, BF, MC4R 
and POU1F1 genes between individuals assigned to the west and east clusters were observed: pA = 0.462 
and 0.250, pA = 0.020 and 0.143, pA = 0.013 and 0.000, pC = 0.000 and 0.111, respectively. The 
studied territorial groups significantly differed in NCOA1 allele frequencies: pA1 = 0.938 in wild boars 
assigned to the west cluster and pA1 = 0,000 to the east cluster. 


